1. RESUMEN

Introduccion: A medida que la transmision de malaria se vuelve mas focalizada en lugares de
baja transmision, resulta crucial la identificacion precisa de las zonas con mayor transmision 6
hotspots de malaria que permita el disefio e implementacion de intervenciones de control. Este
estudio tuvo como objetivo determinar si los hotspots de malaria detectados utilizando
marcadores seroldgicos e incidencia reportada de malaria estuvieron asociados con la incidencia
de la malaria por P. vivax en el afio siguiente en una zona de baja endemicidad de la costa norte
peruana. Métodos: Después del censo poblacional y geo-referenciacion de todos los episodios
por P. vivax reportados entre junio de 2009 y mayo de 2010 (afio 1), se llevd a cabo una
encuesta serologica y parasitologica (junio de 2010). Mediante ELISA se detectaron
anticuerpos IgG especificos a la proteina de superficie del merozoito 1-19 (PvMSP-119) y al
antigeno de membrana apical-1 (PvAMA-1) de P. vivax. Después de la encuesta, una deteccion
pasiva de casos (PCD) optimizada entre junio de 2010 y mayo de 2011 (afio 2), permitio la
deteccion de nuevos episodios por P. vivax en el area de estudio. Tanto el analisis espacial de la
incidencia acumulada de P. vivax en el afio 1, como el analisis espacial de la seropositividad a
P. vivax al momento de la encuesta permitieron la identificacion retrospectiva de hotspots. Se
utilizo regresién logistica para evaluar la asociacion entre los hotspots y la incidencia de la
malaria en el afio siguiente. Resultados: La incidencia de malaria por P. vivax se redujo
notablemente del afio 1 (416 episodios) al afio 2 (32 episodios). A pesar de esta reduccion, la
regresion logistica encontr6 que los hogares (HH) ubicados dentro de los hotspots (identificados
usando tanto marcadores serologicos como incidencia en el afio 1) se asociaron
significativamente con la aparicion de episodios por P. vivax en HH en el afio 2 (p <0.001), y
esta asociacion se mantuvo después del analisis multivariado ajustado por edad media en HH,
proporcion de hombres en HH y la distancia del HH al dren. Conclusiones: Los resultados del
estudio confirmaron que el analisis espacial utilizando marcadores serologicos permitieron la
prediccion precisa de hotspots de malaria por P. vivax. Estas herramientas pueden apoyar la
estratificacion del riesgo y la priorizacion de las intervenciones dirigidas a reducir la

transmisidn y avanzar hacia la eliminacion de la malaria.



